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I INT

UCCION

En el mejoramiento del arroz cultivado de las ultimas décadas, se han empleado especies
silvestres del género Oryza para la transferencia de regiones del genoma, de gran
importancia agrondmica, a las especies cultivadas, para incrementar la base genética y la
obtencion de las nuevas variedades de arroz comercial, mejoradas genéticamente. Estudios
previos han demostrado que Oryza rufipogon, posee regiones del genoma con alelos
favorables para rendimiento, no presentes en el arroz cultivado. El rendimiento de este
cereal en Venezuela fue 4.282 kg.ha* (Ministerio del Poder Popular de Agricultura y Tierras,
2010). Estas estadisticas revelan la baja variabilidad y la falta de disponibilidad de
variedades de alto rendimiento en la produccién del arroz nacional. El desarrollo de
variedades de alto potencial de rendimiento requiere conocer la existencia de variabilidad
genética en las poblaciones segregantes (Singh et al., 2011). El objetivo de este estudio fue
evaluar el rendimiento y sus componentes en 47 familias RC,F, del cruce entre D-Sativa y O.
rufipogon G., durante el ciclo de siembra comercial de Secano.

MATERIALES Y ME 0S

Material Vegetal

Se utilizaron 47 familias RC,F, provienen del cruce: D-Sativa /O. rufipogon

Griff//D-Sativa; y (4) Testigos comerciales: Cimarréon, D-Oryza, D-Sativa y

Fedearroz 50.

El ensayo fue realizado en el Campo Experimental del Instituto Pedagdgico Rural “El Macaro”

icado en el Municipio Santiago Marifio del Estado Aragua, durante el ciclo Secano (Mayo —
e, 2010). La Precipitaciéon promedio durante el c:I‘ifue 201,75mm vy la Temperatura
dio de 25,89°C (USICLIMA, 2012).
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Evaluacion del Rendimiento y sus los Componentes

{Se siguieron los pasos descritos por Xiao, et, al., (1998), Thomson, et, al.,

(2003), Ortiz (2005) y Kouefati (2006), para la determinacion, en base a 10

plantas por parcela seleccionadas al azar: Nimero de Paniculas por Planta
'L "N 1 (NP), Altura de Ia Planta (Hp), Longltud dela Panlcula (LP), Porcentaje

de Humedad del Grano (%HG); Numero de Espiguillas (NE); Nimero de Granos Llenos (NGLI);
Porcentaje de Fertilidad de la Panicula (%FP); Peso de 1.000 Granos (PG) ajustado al 12% de

humedad; Produccién de Granos por Planta (GP) del peso de todos los granos cosechados
manualmente en kG.planta y su ajuste al 12% de humedad; para luego extrapolar ese valor
akg.h.

OSe emple6 la Escala de Evaluacién estandar del Arroz (IRRI, 2002) para clasificar los
genotipos por Hp, LP y %FP.

os datos de las evaluaciones morfolégicas de cada tratamiento y repeticion fueron
ingresados en una base de datos hoja Microsoft Excel, donde se colocaron los tratamientos
(genotipos) en filas y las variables en columnas. Se determiné la estadistica descriptiva,
representacion de los resultados en graficos de frecuencias, Analisis de la Varianza (ANAVAR),
coeficientes de variacion y prueba de comparacién entre medias de Duncan con el programa
SAS Institute Inc. (1988).

lll. RESULTADOS Y DISCUSION

Cuadro 2. Cuadrados medios del andlisis de la varianza de la evaluacién de los
componentes del rendimiento en familias RC,F, del cruce entre O. sativa L. (Variedad
D-Sativa) y O. rufipogon Griff y cuatro testigos.

Cuadro 1. Valores dela 6n de los
del rendimiento en familias RC,F, del cruce entre O. sativa L.
(Variedad D-Sativa) y O. rufipogon Griff.
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Figura 1. Distribucion de fre para el y sus de 47 familias RC,F,. El valor
fenotipico promedio de los cultivares Cimarrén, D-Oryza, D-Sativa y Fedearroz 50, se indican con una flecha rellena (negro),
lineas diagonales, cuadros negros y vacia, respectivamente.

Cuadro 4. Prueba de comparacién entre medias de Duncan para el Rendimiento
Kg.ha' ajustado al 12% de Humedad (R) de 47 familias RCF, del cruce entre la
Variedad D-Sativa y O. rufipogon Griff y cuatro testigos: Cimarrén, Oryza, D-Sativa

Cuadro 3. Prueba de comparacion entre medias de Duncan para el Peso de 1.000
Granos (PG) de 47 familias RC,F, del cruce entre O. sativa L. (Variedad D-Sativa) y O.
rufipogon Griff y cuatro testigos: Cimarrén, Oryza, D-Sativa y Fedearroz 50.
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*» Se detectaron diferencias estadisticas entre las familias RC,F, (4, 9, 12, 13, 20, 21, 23, 24, 26,
30, 40, 41 y 43) superiores a los mejores testigos (D-Oryza y D-Sativa) en: Hp (17,49%), NE
(1,5%), PG (5,68%), GP (10,26%) y R (8,97%), y altamente significativas para LP (14,27%).

«* Esto comprueba las ventajas de O. rufipogon en un programa dirigido de RC con la variedad

comercial D-Sativa, para la incorporacion de nuevos alelos, en el desarrollo de genotipos, con

el fin de incrementar la variabilidad genética de algunos componentes del rendimiento.

" IV. CONCLUSIONES

> Se comprob¢ estadisticamente que el uso de O. rufipogon aumenta la variabilidad genética para
caracteristicas de interés agronédmico: Hp, LP, NE, PG, GP y R, al ser cruzado con la especie D-
Sativa, como una forma de ampliar la base genética del arroz cultivado en Venezuela y
establecer poblaciones basicas para los programas de mejoramiento genético.
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